Latini Andrea
Nato il 28/07/1991 a Civita Castellana (VT)
FORMAZIONE:

Giugno 2020: Conseguimento del Dottorato di Ricerca in “BIOTECNOLOGIE APPLICATE E
MEDICINA TRASLAZIONALE” (XXXII ciclo) presso Universita degli Studi di Roma “Tor Vergata”.
Tesi: “Variabilita genomica e di espressione dei microRNA nella Neuropatia Diabetica”

Novembre 2016: Abilitazione all’esercizio della Professione di Biologo Specialista presso
Universita degli Studi di Roma “Tor Vergata”

Marzo 2016: Conseguimento Laurea magistrale in Biologia ed Evoluzione Umana (110/110 con
lode) presso Universita degli Studi di Roma “Tor Vergata”.

Tesi: “Variabilita genetica nella Sindrome di Sjogren primaria: studio di polimorfismi associati con
la suscettibilita ed il fenotipo della malattia”

Dicembre 2013: Conseguimento Laurea triennale in Scienze Biologiche (108/110) presso
I’'Universita degli Studi della Tuscia

2010: Maturita scientifica (100/100)
POSIZIONE:

Da Febbraio 2023: Assegnista di ricerca del progetto “Determinanti genetici ed immunologici delle
manifestazioni cliniche dell’infezione da SARS-CoV-2” presso il Laboratorio di Genetica Medica,
Dipartimento di Biomedicina e Prevenzione, Universita degli Studi di Roma “Tor Vergata”.

Biologo in formazione specialistica alla scuola di Specializzazione di Genetica Medica, presso
Universita degli Studi di Roma “Tor Vergata”.

Cultore della materia delle cattedra di “Phamarcogenomics”, Degree Course in Pharmacy, di
“Medical Genetics”, Degree Course in Medicine and Surgery e di “Patologia generale e genetica
medica”, corso di laurea in Biotecnologie Mediche, presso Universita degli Studi di Roma “Tor
Vergata”.

POSIZIONI PRECEDENTI:

Febbraio 2022- Gennaio 2023 : Assegnista di ricerca del progetto “Sviluppo, Caratterizzazione, e
Validazione di test predittivi di suscettibilita genetica al COVID-19” presso il Laboratorio di
Genetica Medica, Dipartimento di Biomedicina e Prevenzione, Universita degli Studi di Roma “Tor
Vergata”.

Gennaio 2020 - Dicembre 2022: Assegnista di ricerca del progetto “Biomarcatori genomici ed
epigenetici nella neuropatia diabetica” presso il Laboratorio di Genetica Medica, Dipartimento di
Biomedicina e Prevenzione, Universita degli Studi di Roma “Tor Vergata”.

Novembre 2016 - Ottobre 2019: Dottorando di ricerca in “BIOTECNOLOGIE APPLICATE E
MEDICINA TRASLAZIONALE” presso il Laboratorio di Genetica Medica, Dipartimento di
Biomedicina e Prevenzione, Universita degli Studi di Roma “Tor Vergata”.



Giugno - Ottobre 2016: Vincitore borsa di studio sul tema “Variabilita genomica dei microRNA
circolanti e loro possibile uso come biomarcatori genomici di risposta alla terapia e di rischio di
complicanze nel diabete tipo 2” presso il Laboratorio di Genetica Medica, Dipartimento di
Biomedicina e Prevenzione, Universita degli Studi di Roma “Tor Vergata”

Novembre 2015 - Marzo 2016: Tesista presso il Laboratorio di Genetica Medica, Dipartimento di
Biomedicina e Prevenzione, Universita degli Studi di Roma “Tor Vergata”

Gennaio-Marzo 2013: Tirocinio formativo pre-laurea presso laboratorio di analisi cliniche presso
U.O.C. Laboratorio analisi Civita Castellana — AUSL Viterbo

ATTIVITa SCIENTIFICA:

Studio del contributo genetico ed epigenetico nelle malattie multifattoriali (Sindrome di Sjogren,
Lupus Eritematoso Sistemico, Diabete Mellito di tipo 2, Morbo di Crohn, Artrite Reumatoide,
Artrite Psoriatica, COVID-19), studi di Farmacogenetica (coinvolgimento della componente
genetica alla risposta al trattamento farmacologico in termini di efficacia e di tossicita). L'attivita
scientifica & documentata da 33 pubblicazioni su riviste internazionali peer-reviewed e h-index =
14 (Scopus).

ALTRO:

Guest Editor per lo Special Issue "Autoimmune Connective Tissue Diseases: Pathogenesis and
Treatment" per la rivista “Journal of Clinical Medicine” e per lo Special Issue “Role of MicroRNAs
and Long Non-Coding RNAs in Sjogren’s Syndrome” per la rivista “Biomedicines”.

Partecipazione al 5° Congresso “INFLAMMATORY BOWEL DISEASE: OPEN DOORS” in qualita di
Relatore, con relazione dal titolo: Role of miRNAs in IBD susceptibility”. 10 September 2022,
Verona.

Vincitore del “Genes 2022 Best Paper Awards” per la pubblicazione COVID-19 and Genetic
Variants of Protein Involved in the SARS-CoV-2 Entry into the Host Cells
(doi:10.3390/genes11091010)

Vincitore Educational Grant Eli Lilly-SID per la partecipazione al Congresso annuale EASD
(European Association for the Study of Diabetes). Dal 16 al 20 Settembre 2019, Barcellona.

Partecipazione al 27° Congresso Nazionale della SID (Societa Italiana di Diabetologia) in qualita di
Relatore, con relazione dal titolo: “MiRNA e Neuropatia Diabetica”. Dal 16 al 19 Maggio 2018,
Rimini.

Vincitore borsa di partecipazione conferenza ESPT 2017 bandita dalla Societa ltaliana di Medicina
Personalizzata. Dal 4 al 7 Ottobre 2017, Catania
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